GenoType NTM-DR i centric

* Résistances intrinséques des sous-espéces de M. abscessus aux macrolides

* Résistances aux macrolides

* Résistances acquises aux aminoglycosides B M. avium complex (MAC)
* Différenciation entre M. intracellulaire et M. chi

B M. chelonae

B M. Abscessus complex
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Extraction de ’ADN Amplification Détection
Genolyse® GTQCycler 96 GenoType NTM-DR

95°C

Bactéries cultivées Centrifuger Ajouter 100 pl du  Incuber pendant  Ajouter 100 plL du Centrifuger Solution ADN
en milieu pendant 15 minutes tampon Lysis Buffer 10 minutes tampon de neutrali- pendant 5 minutes
liquide (1 mL) a10000xg (A-LYS) et sation (A-NB) a pleine puissance
re-suspendre et vortexer

En milieu solid ’
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Solution ADN

Hybridation automatisable avec TwinCubator

Détection GenoType NTM-DR




